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not-lyc TACAATTGTTATTTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA - - - TAAAGATAA - GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT - -GTGAGTTTTGTTA- TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT - - -A- - -GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
MlYC MlYC GARE MYB--"
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not-LA1592 TACAATTGTTATTTATTTTCAJACTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT GTGAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
not-LA1589 TACAATTGTTATTTATTTTCAJACTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT GTGAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
not-gal TACAATTGTTATTTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAA GAATACAAGTGGTAT--------------- TT GTGAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
not-nro TACAATTGTTATTTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA — TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT  GTGAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
not-cer TACAATTGTTATTTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA ~ TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT GTBAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATACTTCGTTAACC
not-chm TACAATTGTTATTTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT GTGAGTTTTGTTA TTAAACGTAAATATTTCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATATAAATATTCAGTATAAATAATARTTCGTTAACC
not-hab TACAATTGTTATTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA ~ TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTTERGTGAGTTTTGTBA TTAAACGTAAATATETCTATTTACTATATTATTTTTAT A GTTTGATGTAAATGTTCAGTATAAATAATARTTCGTTABCC
not-pen TACAATTGTTATBTATTTTCARGCTAAAITCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAABGAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT  GTGAGTTTTATEBA TTAAACGTAAATATETCTATBTAGTATATTATTTTTATIEARA  GTTTGATGTAAATGTTCAGTATAAATGATARTTCGTTAARA
not-A3070 TACAATTGTTATTATTTTCACGCTAAAMITCATCATTTATTTATAGATAA ~ TAAAGATAA GAATACAAGTGGTATATATTTTTATTTTATTT GTGAGTTTTATEA TTAAACGTAAATATETCTATBTAGTATATTATTTTTATHARA  GTTTGATGTAAATGTTCAGTATAAATGATARTTCGTTAARA
not-LA2951 TAJRATTBTTRTBTATTTTRACGCTAAACTRATCABTTATT-ATABATAABGBTAAAGATA- --- -~ CAAGTGGTATATATTTTTABTTTATTT GTGAGTTTTETEA TTAAACGTAAATATETCTATETACTATATTATTTTTATIRARA  GTTTGATGTAAATGTTGGTATAAATGATARTTCGTTAACC
not-A3077 TACAATTGTTATBTATTTTCACGCTAAACTCATCATTTATTTATAGATAA  TAAAGATAA GAATACAAGTGETATATATTTTTATTTTATTT  GTGAGTTTTHATARTTAAACGTAAATATETCTATBTAGTATATTATTTTTAT  ABMAGTTTGATGTAAATGTTCAGTATAAATGATARTTCGTTAARC
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not-lyc AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTGCTTTTTATAACTAAGT TATCCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGT GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACGACGTAATTTTTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
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not-LA1592 AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGT GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACGACGTAATTTIBTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-LA1589 AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGT GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACGACGTAATTTIBTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-gal AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAAATTGAATACAAGTGATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACGACGTAATTTIBTTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-nro AGAAAAAATAGGATATTTRGCTTTATTTGTGCTTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAARGTAAACATTGAATACAART GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAGGAAAAGGAATAAACACBACGTAATTTTTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-cer AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTBATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGT GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACGACGTAATTTIBTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGRGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-chm AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTGCTTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAABRGTAAACATTGAATACAABRT GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAGGAAAAGGAATAAACACBACGTAATTTTTGTATAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTAAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-hab AGAAAAAATAGGATATTTCGCTTTATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAACATTAATACAART GATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACBACGTAATTTTTGTATAATTGATATCCBAATCAAACTTAACTACCTIRAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-pen A-AAAAAATAGGATATTTRGCTTTATTTGTRATTTTTATAACTAAGTTATCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGTATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACBACGTAABTTTTGTETAATTTATATCCBAATCAAACTTAACTACCTIRAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-A3070 A-AAAAAATAGGATATTTRGCTTTATTTGTRATTTTTATAACTAAGT TATCTGTTTAATGTAAACATTGAATACAAGTATATTTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACAC - —-- - - -~ TTETGTETAATTTATATCCBAATCAAACTTAACTACCTIRAGTAGTGCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
not-LA2951 AGAAAGAATAGABATTTRGCTTTATTTGTAATTTTTATAACTAAGTTATCCTGTTTAATGTAAACATTGAR TACAABRTGATATTIB AT CATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACBACGTAABTTTTGTETAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACCTIRAGTAR TGCTTTTTRCATTTTCTAAAACTC
not-A3077 AGAAAAAATAGGATATTTIGCTTTATTTGTGATTTTTATAACTAAGTTATCIITGTTTAATGTAAACATTGAATACAABTIIATAT TTCGTCATTAAGTTCTAAAAGGAAAAAGAATAAACACBACGTAATTTTGTETAATTTATATCCAAATCAAACTTAACTACRTIRAGTAGTIRCTTTTTCCATTTTCTAAAACTC
- .. - e
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not-lyc TTTTTTTTT-CATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTGAT -ATTTCAAAGTTCATTCTGCAAGATATC GTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAAT GTTTTATTAATAAGT -~ - === - ===-=------------—--
not-LA1592 TTTTTTTTTRCATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAAGATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-LA1589 TTTTTTTTTRCATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAAGATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-gal TTTTTTTTT CATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAAGATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-nro TTTTTTTTT CATTCAATATCTGATRATTTTATTGGAATAAGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAABATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-cer TTTTTTTTTRCATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAAGATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-chm TTTTTTTTTNCATTCAATATCTGATIRATTTTATTGGAATARGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAABATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTT-AAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-hab TTTTTTTTT CATTCAATATCTGATAATTTTATTGGAATCTAT ATTTCAAAGTTCGTTCTGCAAGATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTTCAAATACTTAAATTAGAAATGTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-pen TTTTTTTTT CATTCAATATCTGATAATTTTATTRAAATRTGAT ATTTCAAAGTTC----=----------- GTTCTCAATAATGCGTTTTCBATTTTCAAATACTTAABTTAGAAATIBTTTTATTAATAAGT AAACATGTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-A3070 TTTTTTTTT CATTCAATATETGATAATTTTATTRBAATCTGAT ATTTCABAGTTC ----GTTCTCAATAATGCGTTTTCTATTTTCAAATACTTAABTTAGAAATIBTTTTATTAATAART AAACATGTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
not-LA2951 TTTTTTATT CGTTCAATATCTGGTAATTT -ABTGGAATR TGATGARET CRAFATT CATGCATETTA ARG THEFA T TG G AGATA TIEGE TH TIEAA TAAE G T 7 TIET A T T A ARRAT T TARATT TA NAAGETATTACTAATAAATAAAA GAATETE AAACATET CACGTAATAACTGATATTGATCGACTTTT
not-A3077 TTTTTTTTTRCATTCAATATCTGATIRATTTTATTGGAATAAGAT ATTTCAAAGTTCATTCTGCAABATATCGTTCTCAATAATGCTTTTTCTATTTT-AAATACTTAAATTABAAATIBTTTTATTAATAAGT AAACATTTCACGTAATAACTGATATTGGTCAACTTTT
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not-lyc CTTTT-CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTT-TTTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
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not-LA1592 CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-LA1589 CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-gal CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-nro CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTRRACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTT TTTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-cer CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTGTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-chm CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTT-BTTTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-hab CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAAGAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCBTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-pen CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAAGAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTATTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTAGTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTGGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-A3070 CTTTT CACATCAAATGTTTATCTTTGACCAAGAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTRATTAATCTTTCGGTGTTAAGTTTCTTTGATACTCCCTAGTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTGGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-LA2951 CTTTT CABATCAAATGTTTATCTTTGACCAAGAAGTTTGTTEAAGAAAATAATAABARTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTCTATTTGTTAATCTTTCGGTGTTAAATTTCTTTGATACTCCCTATTTTAGCATAAACTTTTGACTTATTTGAAAAGACTTGTATCTTTTTGTAGCTCTCTAGCATATAATT
not-A3077 CTTTTHCACATCAAATGTTTATCTTTGACCAATAAGTTTGTTAAAGAAAATAATAATGCTAATAACTTTATCTTTTTBT TTTCCTTRTATTTGTTAATCTTTCGGTG T TAA NN NN NN N N N T N N T T T E N T N T T T N T T T N T T N N T T T N T N T T N N N T T N N N N N N N N N N N N N N N N N N N N N N N N NN
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not-lyc ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA -ICTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGT GTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATT GTTAG- -~ ---- - -- .
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not-LA1592 ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-LA1589 ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-gal ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-nro ATGGATTAGATATACTTACATTAAABTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTATCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-cer ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-chm ATGGATTABATATACTTACATTAAABTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTATCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTRAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-hab ATGGATTAGABATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTGTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTTTTAAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTTTGATGAAAATTATTATTATTGTTAC ATTAT
not-pen ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTRBATCATATATATTCAATATAATTTATTTTGATTTCCTCCTTTT - -AAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTT -GATGAAAATTATTATTAT TIATT ATATSHARRANIA T TAT
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not-A3070 ATGGATTAGATATACTTACATTAAATTAAATATTTAAA CTATAAACTCTTBTCATATATATTCAATATAATTTATTTTAATTTCCTCCTTTT--AAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATTCCACTAGTCAACTTTTGATTT -GATGAAAATTATTATTAT TRTT ANTARTARRAREA T TAT
not-LA2951 ATGGATTAGATATACTTACATTGAAB TAAATATTBAAABCTATAAACTCTTTCATAT----TCAATATAATTTETTTTAATTTCCTCCTTTT - -AAGTGTTGAGAATTGAGAGTTGGATAACAAGAATATIBECCAR TAGTBAACTTTTGATTTEGATGAAAATTATTGTTATTGTT Al JAT T ATIATR
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not-lyc - ~ATGTACAAAGTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGAT GTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAATTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
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not-LA1592 ATGTACAAAGTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAITATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAATTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-LA1589 ATGTACAAAGTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAATTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-gal ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAATTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-nro ATGTACAAAGTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAGAAAATTCAGAAATCAATAAGT TATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-cer ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAATTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-chm ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACBATAAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAACATATACATGT GTCAAAGAAAATTCAAIAATCAATAARTTATATACTTCACACATCTACTATAGTATCGTAATIIAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-hab ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACT - ------~ CACAATAAAGGGTGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAAGATGATGTAAGAGAAACATATACATGTGTCAAAAAAAATTCAGAAATCAATAAGTTATATACTTCACACAGCTACTATAGTATCGTAATTAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-pen ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATGAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAARATATAATGT GTCAAAAAAAATTCAAEAATCAATAAGT TATATACTTCACACGTCTACTATAGTATCGTAATIAATAAGTTATATACTTCACACATCTAC
not-A3070 ATGTACAAABTAGATCTAAATAAAAACTAGAAAATTCACAATGAAGGATGAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATGTAAGAGAAARATATAATGTGTCAAAAAAAATTCAAEAATCAATAAGT TATATACTTCACACGTCTACTATAGTATCGTAATIBAATAAGTTATATACT TCACACATCTAC
not-LA2951 GHATATACAAABTABATCTAAATGAAAACT ABAAAATTCACAATAAAGGATIRAAATATTTAAAAAAATTCAAACAACAAATATGATIBTAAGAGAAACATATACGTGTGTCAAAAAAAABTCAGAAT CAATAA=- - = == = == m = — oo oo oo oo GTTATATACTTCARARATCTAR
not-A3077
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not-lyc TATAGTATCATTAATACAAAT GAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA-TCATATATATGAAACTTCATTTTTTAAAGGAGAGT GAACTAAAGTTATTGCTTTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
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not-LA1592 TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTETAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGIT TTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-LA1589 TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTIBTAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGIT TTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-gal TATAGTATCATTAATGCAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTTAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGCTTTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-nro TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAABGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTETAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGIT TTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-cer TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTBTAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGCTTTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-chm TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAABBGGTGGAGATATTCTTTTATAAARGAATATAATTAAACATCGTTTGAMTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTMTAAAGGAGAGTGAACTAAAGTTATTGIT TTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-hab TATAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGBATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCTATTGATAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTEBTAAAGBAGAGTGAACTAAAGTTATTGCTTTAAAGTTTAAAATAATACAATGTAGACAT
not-pen TATABBATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAACGAGTATAATTAAACATCGTTTGACTGTTCTATTGATAAAART CATATATATGAGACTTCATTTTBTAAAGGAGAGTGGACTAAAGTTGTTGCTTTAAA---- - -~ ATAATACAATGTAGACAT
ALF
not-A3070 TATABBATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGATAT TR TTTTATAAACGAGTATAATTAAACATCGTTTGACTGTTCTATTGATAAAABRTCATATATATGAAACTTCATTTTBTAAABGAGAGTGGACTAAAGTTGTTGCTTTAAA- - - - - -~ ATAATACAATGTAGACAT
not-LA2951 Al TAGTATCATTAATACAAATGAGCTTGACAAGTCCTTTCTAAGTATCAATGGTGGAGGTATTCTTTTATAAACGAGTATAATTAAACATCGTT - GAITGTTCTATTGATAAAAGT CATATATATGAAARRT TCATTTTITAAGGGAGAGTGGACTAAAGTTATTIICTTTAAA- - - - - - - ATAATACAATGTAGACAT
not-A3077 T N TN T N N N TN N T TN N T N N N N N N N N N NN NN 7 1A G TAT CAATGGTGGAGATATTCTTTTATAAGCGAATATAATTAAACATCGTTTGACTATTCEBATTARTAAAA TCATATATATGAAACTTCATTTTITAAAGGAGAGT GGACTAAAGTTATTGIIT TTAAAGTTTAAAATAATACAATGTABACAT
T IR B 1T T B EEBOOSES B 1T —"T"OaaES'T OO Bl T e
1,318 1,328 1,337 1,347 1,357 1,367 1,377 1,387 1,397 1,407 1.417 1,427 1,437 1,447 1,457 1,467 1,477 1,487 1,497 1,507
not-lyc
JA-RE
not-LA1592 TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTTTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-LA1589 TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABBTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTTTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-gal TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABBTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTTTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-nro TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTIRACTCGAAAAATATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATEBT TTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-cer TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTTTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-chm TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTIRACTCGAAAAABATTGTATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATEBT TTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACACACGTTTACAACATAAGATGATAA
not-hab TAATTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAACGCTAAACTCAAAAGTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTABATACAAAATTAAATATATTTT-CAAATTTTTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAABIAAAAACAIBACGTTTACGACATAAGATGATAA
not-pen TAATTTARAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAAABCTAAAGT CAAAABBTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGRCAATTTCACTCGAAAAATATTABATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTE TTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACAIBACGTTTACGACATAAGABEATAA
not-A3070 TAATTTARAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAAABCTAAAGTCAAAABBTATATACAAGTTGAGT - GTAATAATAAGCCAATTTCACTCGAAAAATATTABATARAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTETTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACAIBACGTTTACAACATAAGABGATAA
not-LA2951 TAATTTAGAATAAAABGTTTTAAATTTTGCAACABTAAAdBCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAGT TGTAATAATAAGCCAATTTCACTCABAAAATET TABATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTETTACTATTAATTTGTABGAAAGAAGAAAATAAAAACAIBACGTIRTACAACATAAGATIBAT AR
not-A3077 TAGTTTAGAATAAAA GTTTTAAATTTTGCAACATTAAAABCTAAACTCAAAABTATATACAAGTTGAATTGTAATAATAAGCCAGTTTCACTCGAAAAATATTABATACAAAATTAAATATATTTTTCAAATTTBTTACTATTAATTTGTAGGAAAGAAGAAAATAAAAACAIBACGTTTACAACATAAGABGATAA
[ N e N e BN e Bl B i BN e
1,5:17 1,5{27 1,5|37 1,&";47 1,5{56 1,5l66 1’5.76 1,5{86 1,5|96 ’I,6IO6 1,6|16 1,6|26 1,6;:36 1,6I46 1,6|56 1,§66 1,(:;)76 1,6|86 1,6;:96
not-lyc TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTTTT -CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGATCATAATGAAAAATAACCTT - - - - -
Dl @ - insulator
Insulator ATAF1
not-LA1592 TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTTTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGATCATAATGAAAAATAACCTT
not-LA1589 TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTTTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGAT CATAATGAAAAATAACCTT
not-gal TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTTTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGAT CATAATGAAAAATAACCTT
not-nro TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTEBTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATBTAAAAABAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGATCATAATGAAAAATAACCTT
not-cer TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGGGTAGATTATTTTT CAGGGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACATAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACTAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGAT CATAATGAAAAATAACCTT
not-chm TCCCTCAATCCCTCTAGTTCACATTGAGTAGATTATTEBTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACGTAATTATBTAAAAABAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACGAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGAT CATAATGAAAAATAACCTT
not-hab TCCCTCAATCCCTCTAGTTCARATTGAGTAGATTATTTTTRRCAGAGTTCAAAATAARITCAATTTCTTTTATATATCTACEATAATTATTTAAAAAGAATTTATCATCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACGAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGAT CATAATGAAAAATAACCTT
not-pen TCCCTCAABCCCTABAGTTCAATTGAGTAGATTGTTTTT CAGAGTTCAAAATAAMT CAATTTTTTTATATGTIRBAGEGAATTATETAAAAGEART TTATCETCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACBAGAATAATTTGAAAATAATAAGAAGGATCGTEATBRAAAAATIBACCTT
not-A3070 TCCCTCAATCCCTCTAGTTCARATTGAGTAGATTATTTTT CAGAGTTCAAAATAAATCAATTTCTTTTATATGTCTACATAATTATETAAAAABAATTTATCBTCCTTCTTTATGGAGTTTTTAACTATTTTAAATTTACTACGAGAATAATTTGAAAATAATAABAAGGATCATEBATAAAAATAACCTT
not-LA2951 TCCCTCAATCCCTCTAGTTCAATTGAGTGGATTATTTTT M@BAGTTCAAAATAAMTCAGTTT-TTHBTATATGTCTAGEGAAT TATEGAAATGIEER T TTATCETC T TCTTTATGGAGT TR TTAACTATTTTAAATTTACTACGAGAATAATTTGIAAATAATAAGAAGGATIBATAATGAAAAATAAC C T TIAAM
not-A3077 TCCCTCAATCCCTCTAABTCARATTGAGTAGATTGTTTTT CABABTTCAAAATAARTCAATTTCTTTTATATGTCTAGAGA-TTATETAAAAABAATTTABCET------- TATGGAGTTEBTTAACTATTTTAAATTTACTACBAGAATAATTTAAAAATAATAAGAAGGATCGTAATEAAAAATAACCTT
e e T b=/ . @ > =™ . W ——
1,7|05 1,7|16 ’I,7|24 1,?31 1,7|36 ’I,7|46 ’I,7|55 1'7.65 1'7.75 1,7|85 1,7|95 ’I,E?OS 1,8|13 1,§21 ’I,8|29 1,8|39 1,8|49 1,8|59 'I,8|69 1,87|7
not-lyc AATGHE - --- - 'ACCCCCAAATCCC - AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT - -ATAT - -TTTTCTATT-TT-TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTAAAGACTCTTTCATTCTTAATTA - -TCTT
not-LA1592 CCTGAAATACTTTTTTTT THC AATG AATGT ACCCCCAAATCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATAT  TTTTCTATT TT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTAAAGACTCTTTCATTCTTAATTA TCTT
not-LA1589 CCTGAAATACTTTTTTTT THC AATG AATGT ACCCCCAAATCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATAT  TTTTCTATT TT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTAAAGACTCTTTCATTCTTAATTA TCTT
not-gal CCTGAAATACTTTTTTTT THC AATG AATGT ACCCCCAAATCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATAT  TTTTCTATTETT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTAAAGACTCTTTCGTTCTTAATTA TCTT
not-nro CCTGAAATACTTTTTTTT T C  AATG AATGT ACCCCCAAATCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATAT  TTTTCTATT TT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTIIAAGACTEITTTCATTCTTAATTA [GCTT
not-cer CCTGAAATACTTTTTTTT T C  AATG AATGT ACCCCCAAATCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATAT  TTTTCTATTETT TTCGATATGAATEBGTGATGAAATGATTAAAGACTCTTTCATTRTTAATTA TCTT
not-chm CCTRAAATACTTTTTTTT T dEEAATG AATGT ACCCCCAAATCCCBAACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTCTCACCCCAT  ATATEEITTTTCTATT TT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTIAAGACTRRTTTCATTCTTAATTA [GCTT
not-hab CCTGAAATACTTTTTTTT T C  AATG AATGT ACCCCCAAATCCCBAACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTITCACCCCAT  ATAT  TTTTHRTATT TT TTCGATATGAATTGTGATBAAATGATTAAAGACTCTTTCATTCTTAATTA [BCTT
not-pen CCTRAAATACTTTTTTTT - C  AAGG AATGT ACCCABAAMBCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTITCAGCCCAT GAAT BTTTHEATTETT TTCGATATGAATTGTGATGAAATGATTAA-GACTCATTCATTCTTAATTRE GCTE
Site Il element
not-A3070 CCTRAAATACTTTTTTT- - C  AAGG AATGT ACCCABAAMBCCC AACAATCCACTTAACATGAATTAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTMTCAGHCCAT [@AAT BTTTHEATTETT TTCGATATGAATTGTGATIBAAATHATTAA-GACTCATECATTCTTAATTA GCTE
not-LA2951 EAT GECCTRAAATACTTTTETT- - - AAGG AATGTGHGARACCCECAAATCCCEBAARAATICACTTAACATEAATTAAATGGGAGAR TABTTABGATRGAGCCTCTRTCACHAART ARBA BETTEATETE 17T TTCAGTATGGABTGTGATGAAATGATTAA-GACTCBTTCATTCTTAATTARAGCTT
not-A3077 CCTRAAATACTTTTTTTTET C  AABGGAATGT ACCCCCAAATCCCBAACAATCCACTTAACABGAATAAATGGGGTGCTAATTAGGATGGAGCCTCTIRTCACCARATEBATET TTTT-TATT BTETTCGATATBAATTGTGATGAAATGATTAAA-ARTCBTECATTCTTAATTA GCTE
-, W W . TEE B E O EEEE T e
1,8|87 1,E§97 1,9|O7 1,917 1,?27 ’I,9|37 1,?47 1,957 1,9|7O 1,?80 1’9.90 Z,QOO 2,q10 2,0|20 2,Q29 2,q39 2,0|49 2,Q55
not-lyc TCAATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAAACAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCAAATT - - - - - — - [CAAATTAATE GTAATA GACGETCAGT GATE GATEATAAACACAGA GAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT - TTTCATAACAAAAAAT GTAGGGACACE - - - -EAGEEETT
— P-Box ERE
- L1 4 GARE
CATATG Circadian
not-LA1592 TCAATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAAAIAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATCGTAATAGACACTCAGTGATCGATCATAAACACAGAGAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-LA1589 TCAATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAAATAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATCGTAATAGACACTCAGTGATCGATCATAAACACAGAGAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-gal TCAATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAGAFAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATCGTAATAGACGCTCAGTGATCGATCATAAACACAGAGAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-nro TCAATTTAAGMTTTACATATGAAAAAAAARAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCRAATT CAAATTAATCGTAATAGAdRCTCAGTGATCGATCATAAACARAGAGAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-cer TCAATTTAAGHTTTACATATGAAAAAAART AAATABTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATCGTAATAGAQNC TCAGTGATCGATCATAAACACAGAGAGTTAGGTAGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-chm TCAATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAAATAAATATTCAAAATGTCATTTTCAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATCGTAATAGACGCTCAGTGATCGATCATAAACAAGAGAGTTAGGTGGTATTGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCCTT
not-hab TCGATTTAAGCTTTACATATGAAAAAAAARRAAATATTCAAAATBTCATTTTAAAAATAAATTTTACTATATGCGAATT CAAATTAATAETAATAGACGCTCAGTGATCGATCATAAACARAGAGAGTTAGGTAGTATIBGTCAAATTTAT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC cAcccd@T
not-pen TCAATTTAAGCTTTGEATATGAAAAAAA-IAAATATTCAAAATBTCATTTTCAGAAATGAATTTTACTATATGCGAGTT CAAATTAATCGTAATABAJACTCAGTGATC-ATCATAAACAAGAGAGTTAGGTAGTATIRGECAAATTTIT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CAC-----
not-A3070 TCAATTTAAGCTTTGEATATGAAAAAAA-TIAAATATTCAAAATBTCATTTTCAGAAATGAATTTTACTATATGCGAGTT CAAATTAATCGTAATABAJACTCAGTGATC-ATCATAAACAAGAGAGTTAGGTAGTATIRGTCAAATTTIT TTTCATAACAAAAAATGTAGGGACACC CAC-----
not-LA2951 TCAATTTAARCTTTGERATARBAAAAR ARAR ARATATTCAAAABRGEABT TTCAAAAATGAATBTTACTABGTGCGAATT CAAATTAATRGEAATAGAJAC TRGG TGATCRABCATAAACAAGAGAGTTAGGTAGTGTTGR--------- - ---ATAACAAAAAATGTAGGGACACC CACCCAET
not-A3077 THAATTTAAGCTTTGBATATGAAAAAAA-EAAATATTCAAAATRTCATTTTCAGAAATAAATIB TTACTATAT GCGAAT TRAMART CAAATTAATCGTAATAGAJACEBCAGTGATC-ATCATAAACARAGAGAGT TAGGTIRGTATTGTCAAARBRAARAT TTCATAACAAAAAATGTAGGGACACCABBECACCCCT-
0 IS 1 T .. EEEE—— T W
2,Q65 2'0.75 2,0|85 2,Q95 2,1|05 2,1|’I4 2,1'19 2,1|25 2,1|35 2'1.45 2,1|55 2,1l65 2,1'75 2,1|85 2,1|95 2,2|05 2,2|14 2,2|24 2,2|34 2,2|43
not-lyc [ETECECACACECACAT G GGTEATTT GTTGTATTAGTAGTAATATA - TAGTAGTAGTA - - - - - - — - - AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGT GGACCATAATTCCACACTCTCCCC-AACTCTATATATACAAATCCTCC-CCTTCTCTCTTC
| @ - TATCCA
MYC  MYC
not-LA1592 CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-LA1589 CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-gal CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-nro MTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTARTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-cer CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-chm BTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-hab CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTABTAGTA AAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCAR AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-pen  --memmoooo-e- ATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGT AGHIAGA GEAAAGAGT TTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGT GGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-A3070 @ -------------- ATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTAGTAGTAGHAGHAGEAAAGAGTTTAATCCTCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGTGGACCATAATTCCACACTCTCCCC AACTCTATATATACAAATCCTCC CCTTCTCTCTTC
not-LA2951 BTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATAGTAGTAGTAGT AGHAGEEA GEAAAGAGT TTAATCIITCCAAATATGCATTTTTCACATATCCAACACGTGGTCTTCTCTTACATGTTAGAAGT GGACCATAATTCCACACTCTCCCABAACTCTATATATARAAATCABCClicCTTCTCTCTTC
not-A3077 CTCCCCACACCCACATGGGTCATTTGTTGTATTAGTAGTAATATA TAGTABTAGTA
MFMeem—a 7 T B S . e 0, o S B
2,%51 2,2|55 2,2l68 2,2|77 2,2|87 2,2|97 2,%07 2,3")15 2,?:19 2,3|25 2,?:26 2,?:33 2,3|43 2,%53 2,?:63 2,_?;71 2,3")80 2,?:93
not-lyc AT ---- - |ARAG ---------- TCAACTCAAAAGGAAA-ICTAAACATAAACTCTCCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC- - AAAAA=- -~~~ - - AR - -IRAR - - - - - W------- [CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA - AAAAA- - GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
TSS
SINCED1
not-LA1592 TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAA CTAAACATAAACTCTCCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAJEBAAAAAA AAA - AAA T [ARARE CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA AAAAA  GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-LA1589 TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAA CTAAACATAAACTCTCCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC BAAAA AAATEBEAAA T AR CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA AAAAABGGAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-gal TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAA CTAAACATAAACTCTCCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA  AAARARRAT CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA AAAAA  GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-nro T A THEGHIAR AAAC TCAACTCAAAAGGAAA CTAAACATAAACTCTRECTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA - AAA  REART CCCCTTTCCACAAGACCAAATTGTACTATTAACATCCAAAGAAAAA  GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-cer TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACTCTCCTC-----=------- TTTTCTCTCTAC  AAAAA AAA  AAR TIAAAARATT CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA AAAAA  GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-chm T A THEGHIART AAA C TCAACTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACTCTIRCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA  AAA  [REET CCCCTTTCCACAAGACCAAATTGTACTATTGACATCCAAAGAAAAA  GAAAAAGAAAATAGGTAGCTATG
not-hab TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACT CTIECTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA - AAA T CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATCCAAA AAAAA  GAAAAA----- TAGGTAGCTATG
not-pen TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACTCTIRCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA  AAA - BET CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATC--AA AAAAA  GAAAAA----- TAGGTAGCTATG
not-A3070 TAT AAAC TCAACTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACTCTCCTCATTTCCCACCTCTTTTCTCTCTAC — AAAAA AAA - AA [REET CCCCTTTCCACAACACCAAATTGTACTATTAACATABAAA AGAAA --------- AATAGGTAGCTATG
not-LA2951 TAT AAA EARAATGEARE TC ABCTCAAAAGGAAABCTAAACATAAACTCTIICTCATTT----------- TCTCTCTAC  AAAAATIETGHGAABA T T CCCBTTCCACAACACCAAATTGTAC-==-=-=-------- ----A @EAAAABAAGATAGGTAGCTATG
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